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研究方向： 
    主要进行人体及动物肠道菌群的研究。以元基因组学、转录组学、代谢组
学等手段，分析肠道菌群的结构与功能，节食及功能性食品对肠道菌群的影

响，肠道菌群与宿主之间的互作，研究肠道菌群在肥胖等复杂代谢性疾病以及

衰老中的作用。 
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